Inhibidores reversibles e irreversibles del proteasoma: diseno

VY mecanismo de accion.
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El sistema ubiquitina-proteasoma constituye una via altamente
selectiva de degradacion proteica, que requiere de un proceso de
marcaje previo denominado ubiquitinizacion. 52 83

El proteasoma 26S es un complejo proteico de 2.6 MDa, en el cual /\ ( \ ( \ En el disefio de inhibidores del
se puede diferenciar un nucleo proteolitico (CP) 20S delimitado por 0 [p proteasoma tiene gran importancia
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(a1-a7). En nuestro organismo, se diferencian tres clases de CP’s: el situados antes de la hidrolisis.

proteasoma constitutivo (cCp), el inmunoproteasoma (ICP) y el o e 52 Casi ningun inhibidor va a
timoproteasoma (tCP). Interaccionar con los bolsillos S°.

MATERIAL Y METODOS

Trabajo bibliografico en el que se ha utilizado principalmente las bases de datos cientificas Science direct, perteneciente al grupo Elsevier, y NCBI
de la biblioteca nacional de medicina estadounidense. El primero se ha empleado para la busqueda filtrada de mecanismos de accion y disefo, y el
segundo para la informacion referente a la estructura y bioguimica que rodea al proteasoma.
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