mpacto del microbioma intestinal humano
en la diabetes

Los avances en los Ultimos afios sobre el conocimiento del
microbioma (la totalidad de genomas de todos los
microorganismos de la microbiota), estan teniendo
consecuencias revolucionarias en la percepcion de su
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Influencia del microbioma en la hiperglucemia

« Hipotesis de la higiene: patogenicidad e inmunidad.
 Hipotesis de almacenamiento: microbiota modelo murino obeso transplantada, enfermedad.
» Hipotesis inflamatoria: resistencia a la insulina por el estado proinflamatorio.
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« Akkermansia muciniphila tiene propiedades antiinflamatorias.

* Lamicrobiota intestinal aumenta la acumulacion grasa en el higado por la
inflamacion producida por la endotoxemia metabolica (LPS plasmatico) .

* Laantibioterapia, en diabetes, produce disbiosis a nivel intestinal. Actuan
sobre las enzimas de las células f y la translocacién bacteriana.
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> Perspectivas de futuro:

» Esclarecer si la microbiota alterada es causa o efecto de enfermedades.

« Estudiar la susceptibilidad y prevencion de enfermedades en relacion
al perfil metabdlico microbiano.

» Establecer la funcion que ejercen los distintos géneros microbianos en
distintas manifestaciones clinicas.

« Disefiar nuevas técnicas de manipulacion de la microbiota para la
prevencion y tratamiento de enfermedades.
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